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摘要: 

母犬在整个发情周期中，生殖系统及激素水平会发生一系列的变化。通过对这一系列变

化的观察和鉴定，可以掌握母犬所处的发情阶段，进而判断排卵及卵子成熟的时间。同

时结合阴道涂片法、孕激素浓度测定法及公犬试情等方法，可以准确掌握母犬发情排卵

时间，从体内获得成熟的卵母细胞或受精卵用于后续的体细胞克隆或基因编辑实验。 
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材料与试剂 

1. 姬姆萨染色液 （Solarbio） 

2. 孕激素检测试剂盒 (Cayman) 

3. 载玻片（世泰） 

4. 棉签（泰隆宇） 

5. 生理盐水（格美研） 

 

仪器设备 

1. 酶标仪（Thermo） 

2. 光学显微镜（Leica） 
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实验原理及步骤 

阴道涂片法的原理 

犬的发情周期分为发情前期、发情期、间情期和乏情期。在发情期期间，阴道细胞组

织会发生一系列的变化，根据这些变化可以大致判断母犬所处的发情阶段。发情前期

阴道涂片中能够观察到很多固缩的角质化上皮细胞、红细胞、少量白细胞和大量碎

屑；发情中期，有很多角质化上皮细胞、红细胞，而无白细胞；排卵后，白细胞占据

阴道壁，同时出现退化的上皮细胞。 

 

阴道涂片法的步骤 

1. 挑选处于发情期的母犬，以阴门水肿第一天出现滴血为准； 

2. 在出现滴血第一天开始阴道涂片，将棉签用生理盐水浸湿，伸入母犬阴道内并转

几圈，取出后涂抹在玻片上，每天涂片一次检测； 

3. 涂片根据购买试剂盒提供的方法进行染色，并在光学显微镜下观察； 

4. 当阴道上皮细胞角质化（细胞形态变形、不规则）程度达到 90%以上时可判断为

排卵期。 

 

孕激素浓度测定法的原理 

在母犬发情周期中，激素水平会发生一系列的变化。在发情期时，孕激素水平会一直

升高，根据这一特点可以通过测定血液中孕激素的水平判断母犬的发情排卵时间。 

孕激素浓度测定法的步骤 

1. 母犬阴门滴血第一天开始采血； 

2. 离心分离血清； 

3. 根据试剂盒提供的方法测定血清中孕激素浓度； 

4. 当血清中孕激素浓度大于 4.0-7.5 ng/ml 时可判断为发情排卵期。 

 

公犬试情法的原理 

发情期的母犬会有一系列的行为学表现，当与公犬接触时，会有行为反应，根据这些

反应可以判断母犬的发情阶段。 
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公犬试情法的步骤 

1. 母犬滴血第一天起每天与公犬独处一段时间，观察母犬的行为； 

2. 若母犬不允许公犬靠近，不接受公犬爬跨，判断为发情期前期； 

3. 若母犬主动靠近公犬，接受公犬爬跨，判断为发情期中期； 

4. 母犬接受公犬爬跨第二或第三天可判断为发情排卵期。 

 

结果与分析 

1. 判断发情排卵时间最好将阴道涂片、孕激素浓度测定及公犬试情等三种方法结合

起来使用，这样可以大大提高判断的准确率； 

2. 当三种方法比较一致时，可较好确定发情排卵时间；若三种方法结果不统一时，

可放弃挑选的母犬。 

 

失败经验 

1. 挑选发情母犬时最好选择三个情期或以上的犬，尽量不要挑选首次发情母犬。首

次发情母犬情期不稳定，变化波动较大，可重复性差，较难做出正确的判断。 
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